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MATERIALES Y MÉTODOS

Fig 1 Abundancia relativa de los GRA analizados en los compost, cama de pollo y en los suelos abonados. 
Letras mayúsculas indican diferencias significativas entre tratamientos de compostaje y letras minúsculas 
diferencias entre los suelos abonados p<0,05

RESULTADOS Y DISCUSIÓN

El gen sul1 fue el más abundante en los composts, 
CP y en el suelo, seguido por ermB, tetM y tetG.

Este trabajo fue realizado con fondos de INTA 2019 PD: I037, I058 y I518; PE I500. Agradecemos a Paula Nievas por su ayuda en el laboratorio.

Fig 2. Correlaciones entre las abundancias de los GRA 
en suelos aplicados y las propiedades edáficas 
(Coeficiente de Spearman). CE=conductividad 
eléctrica; MO= materia orgánica; P-Bray= fósforo 
Bray; NO3- y NO4+=contenidos de nitrato y amonio 
respectivamente. (*) Correlaciones estadísticamente 
significativas p<0,05

En todos los compost, la abundancia de ermB
 fue menor respecto a la CP, mientras que la 
abundancia de sul1 fue similar

La abundancia de los GRA varió entre los
suelos aplicados con los compost y la CP.
La presencia de GRA en PQ podría indicar
la dispersión de los GRA en el ambiente.


