
Degradación del insecticida clorpirifós por rizobacterias autóctonas y 
un extracto bioactivo de frutilla (Fragaria L.)  

El manejo fitosanitario con agroquímicos, en particular el Clorpirifós (CP), está produciendo severas

consecuencias en el medio ambiente, contaminando los suelos, aguas, la microflora y fauna, además

representa un riesgo para la salud de los agricultores y consumidores de productos contaminados.

Objetivo: aislar rizobacterias de plantas de frutilla (RF) capaces de degradar el CP y evaluar la influencia de

los metabolitos de un Extracto Acuoso de Frutilla (EAF) en la producción de biomasa de las rizobacterias

aisladas y en la capacidad para degradar el plaguicida.
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MM-CP (200 mg L-1) y

EAF (dil. 1/10) 

150 rpm; 28 °C; 7 días

Pre-cultivo de RFs

en Caldo nutritivo, 

24h

ENSAYO DE REMOCION DE CP 

Inoculo  0,5 Mc Farland

1 × 108   UFC/mL aprox.

CONCLUSIONES

Los compuestos bioactivos que forman el EAF estimularon el crecimiento y

promovieron la remoción de CP por parte de las rizobacterias. Los resultados obtenidos

ponen en evidencia el potencial de las rizobacterias y el EAF para biorremediar

sistemas líquidos contaminados con CP.
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 Crecimiento  Sobrenadante: Clorpirifós residual 

RESULTADOS 

 

Cepa Afiliación filogenética % de identidad 

RFA Pseudomonas hunanensis  99,15 

RFB Acinetobacter oleivorans  98,78 

RFC Pseudomonas capeferrum  97,30 

RFD Pseudomonas reidholzensis  98,14 

RFE Pseudomonas alloputida  99,13 
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AISLAMIENTO DE RIZOBACTERIAS 
Asignación taxonómica de las bacterias aisladas

tolerantes a CP. El porcentaje de identidad fue

obtenido de la comparación de las secuencias de

ARNr 16S de cada aislamiento, con secuencias

depositadas en la base de datos del EzBioCloud

MM + CP (100 mg L-1)

10 días a 28 °C

Rizobacterias 


